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METABOLIK SENDROM KLINIK PARAMETRELERINDE SR-BI GEN POLIMORFIZMLERI ETKISININ
ARASTIRILMASI
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AMAC: Metabolik Sendrom (MetS) dinya genelinde giderek yayilan ve ¢ok sayida insani etkileyen
onemli bir morbidite nedenidir. Yuksek trigliserid (TG) dlzeyi ve distk HDL dizeyi MetS teshisindeki
onemli faktorlerdir. SR-BI'in ateroskleroz Gizerindeki koruyucu etkisi ters kolesterol transportu stirecine
katkida bulunmasiyla gerceklestirdigi (1) icin rs 5888 ve rs 4238001 gen varyantlarinin metabolik
sendromlu hastalarin klinik parametrelerine etkilerini arastirmayi hedefledik.

MATERYAL VE METOD: 30-65 vyas araliginda 104 erkek metabolik sendromlu hasta ile metabolik
sendrom hikayesi olmayan saglkli 100 erkek bireyin bulundugu kontrol grubundan olusmaktadir (SU
TF Etik Kurul Karar No: 2015/19). Kan 6rneklerinden DNA izole edilip, saflik tayinleri ve miktarlari
hesaplandi. SR-BI genine ait ekzon 8deki C>T (rs5888) degisimi ve ekzon 1’deki C>T (rs4238001)
degisimi SNaPshot multipleks sistemi ile incelendi (Tablo 1, 2, 3 ve Sekil 1). Hasta ve kontrol
gruplarinda genotip ve allel dagilimlari istatistiksel analizle (SPSS18) incelendi.

BULGULAR: rs4238001 polimorfizminin hastaliga yatkinlik riskini artirdigi, rs5888 polimorfizminin ise
etkisinin olmadigi gérilmastir. Hasta grubu rs4238001 genotiplere gore gruplandiginda; kilo, vki, bel
cevresi, HDL ve trigliserid olcltlerinin arasinda herhangi bir iliski belirlenememistir (pkilo=0,952;
pVKi=0,659; pbel cevresi= 0,303; pHDL= 0,622; ptrigliserid= 0,661) (Tablo 4).

TARTISMA: Popullasyonumuzda rs4238001 ve HDL ya da diger klinik veriler arasinda bir iliskiye
rastlanmamistir.
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